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- On cherche de déterminer la séquence d’ADN isolée d’une plante transgénique monocotylédone (le mais bt =

mais résistant a la pyrale) par la méthode de « Sanger », (voir I’électrophorése).
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Brin synthétique :
3’AGCATTG GACTTACCAGGT 5’
Brin parental :

5TCGTAA CCTGAATGGTCCA3’
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